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บทคัดย่อ 
 Orientia tsutsugamushi จัดอยู่ในกลุ่มเชื้อแบคทีเรียแกรมลบ มีคุณสมบัติเป็น obligate intracellular 

bacteria เป็นสาเหตุของโรคสครับไทฟัส ซ่ึงเป็นโรคท่ีมีไรอ่อน (Chigger) ซ่ึงเป็นตัวอ่อนของตัวไรในจีนัส Lepto-

trombidium เป็นพาหะน าโรค และมีสัตว์ฟันแทะโดยเฉพาะหนูเป็นแหล่งรังโรคท่ีส าคัญ การศึกษาน้ีได้แยกเชื้อ       
O.tsutsugamushi จากสัตว์ฟันแทะ ตัวไรอ่อนและมนุษย์ จาก 5 จังหวัดของประเทศไทย คือ พังงา ชลบุรี ตาก  
เชียงใหม่ และเชียงราย โดยน าตับและม้ามของสัตว์ฟันแทะที่จับได้มาแยก O.tsutsugamushi ด้วยวิธีการฉีดเข้าหนู
ทดลองและเพิ่มจ านวนเชื้อด้วยวิธีเพาะเลี้ยงเซลล์ L-929 ท่ีฉายรังสีนอกจากสัตว์ฟันแทะแล้วยังได้แยกO.tsutsu-

gamushi จากตัวไรอ่อนและจากเลือดผู้ป่วยโรคสครับไทฟัสน า O.tsutsugamushi ท่ีแยกได้ท้ังหมดไปศึกษาการ
เรียงล าดับนิวคลีโอไทด์ของยีน 56-kDa โปรตีน และศึกษาความสัมพันธ์ทางสายวิวัฒนาการระหว่าง O.tsutsuga-

mushi ท่ีแยกได้ และสายพันธุ์ท่ีถูกค้นพบมาก่อนหน้าน้ีซ่ึงถูกเก็บไว้ในธนาคารพันธุกรรม โดยใช้หลักการของ  
neighbor-joining (NJ) และ maximum parsimony (MP) ของโปรแกรม PAUP 4.0b10 นอกจากน้ียงัได้ศึกษา
ความหลากหลายทางพันธุกรรมของ O.tsutsugamushi ท่ีพบในผู้ป่วยในพื้นท่ีภาคเหนือของประเทศไทย โดย
น ามาศึกษาการเรียงล าดับนิวคลีโอไทด์ของยีน 56-kDa โปรตีน และศึกษาความสัมพันธ์ทางสายวิวัฒนาการกับเชื้อ 
O.tsutsugamushi สายพันธุ์ท่ีเก็บไว้ในธนาคารพันธุกรรม นอกจากน้ันยังได้น า O.tsutsugamushi ท่ีพบในผู้ป่วย
ในพื้นท่ีภาคเหนือของประเทศไทยมาศึกษาความสัมพันธ์ทางสายวิวัฒนาการกับ O.tsutsugamushi ท่ีแยกได้จาก
การศึกษาในครั้งน้ีและ O.tsutsugamushi สายพันธุ์ต้นแบบ Gilliam, Karp และ Kato โดยใช้หลักการของ NJ 

และ MP ของโปรแกรม PAUP 4.0b10 จากการศึกษา สามารถแยก O.tsutsugamushi จากสตัวฟ์ันแทะได้ 13 ไอ
โซเลต จากตัวไรอ่อน 6 ไอโซเลต และจากเลือดผู้ป่วย 4 ไอโซเลต การศึกษาการเรียงล าดับนิวคลีโอไทด์ของยีน 56-

kDa  และความสัมพันธ์ทางสายวิวัฒนาการของ O.tsutsugamushi ท่ีแยกได้ ท้ังหมด 23 ไอโซเลต สามารถจ าแนก          
O.tsutsugamushi ท่ีแยกได้ ออกเป็น 5 กลุ่ม และการศึกษาความสัมพันธ์ระหว่าง O.tsutsugamushi ท่ีพบใน
ผู้ป่วยในพื้นท่ีภาคเหนือของประเทศไทย จ านวน 44 ตัวอย่าง กับเชื้อท่ีแยกได้จากการศึกษาในครั้งน้ี จ านวน 23 ไอ
โซเลต และเชื้อสายพันธุ์ต้นแบบ Gilliam, Karp และ Kato พบว่า O.tsutsugamushi ท่ีพบในผู้ป่วยในพื้นท่ี
ภาคเหนือ จ านวนมากมีความสัมพันธ์อย่างใกล้ชิด กับ O.tsutsugamushi ท่ีแยกได้จากการศึกษาในครั้งน้ี ผลจาก
การศึกษาลักษณะความสัมพันธ์ระหว่างสายพันธุ์แสดงให้เห็นว่าเชื้อ O.tsutsugamushi ท่ีแยกได้จากการศึกษาน้ี
ซ่ึงเป็นเชื้อสายพันธุ์ประจ าถิ่นของประเทศไทยมีความเหมาะสมท่ีจะน าไปใช้พัฒนาวิธีการตรวจวินิจฉัยโรคสครับไท
ฟัสและวัคซีนของประเทศไทยในอนาคต 
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